GAATTCTCT.CAGTCGGCCTCATCTGGCAGGTGCTAATATATTCTA 4 5 
CCCGCGCTTGGCTACCTATGCCACACACAAAGCTTCATGTTTGGT 90 
TCATATCGTATACTCGCTTCAACAGTTCTGCGGGTACGACTCTCG 135 
TATGGATGTAATAAACAAATGTTCCGACCTATTATGCCGAGTTAC 18 0 
CGTGGACAATTATCGGGCCGGAAAAGAATGCATTTGTGAATTGTA 22 5 
ATCCTGCCTGTTTGTGGAGTGATAAGTGACATATTGGAAAAGTCG 27 0 
T CAAGCAAT TGGAGGT T T CAT CAACT GT GGAGT CAT CGTTTTGGG 315 
CAAACAATACTATGTAGGGTAGGCTTCTGCTGCAGCATCAATGAC 3 60 
TCGTTTGGATCGAGTCCTTTTGTTGCCAAGGCGTATGGGGCCTGC 4 05 
AGGGAACGAGTCAGTCGTATCAGGCCGGTGAGGCAAATGCCGTTT 4 50 
CGCAGCAGCTATCATTTGTCGCGGGATTTTCGCGAAGCTTTGCGT 4 95 
GACGAGT CAAAT CCGCACATCTT GAT T C AT GAG T T G T T GAAT T T A 54 0 
GCTGTTCATTCGTGAGTGGCTAAAGCGTATCTAGTCGATTGTCAA 58 5 
ATTCAGACTTGACAGGTCCCTTGATGAATGAGACGTCGGATGTCC 630 
CTAGCCGAGATGCGGATTGTGACAACGGAAGAGACAGGGGCAGGG 67 5 
TTCATGGGTGTTGAACCTTGTTCACTGAAACGGTGATGTCTTTGG 720 
TCTACAAAGTATCCTTCACATGTCTCTGTTCCCAGACCACGTGGT 7 65 
TATTCTGGCATCCGGGTCCTATTGATTGGCTGATTTCTTGCACTG 810 
ATACATACAAATAAGTCCAAGACTGTATTCTACTGGCAAAATTAT 855 
GCCGACAAGGGGAAATCATTCTGAATTAGTGATGAAGCATGCCGT 900 
CGAAGCCGAAGAGAAACTTTGCGCAGCAACTGGAAAGACCTGTGG 94 5 
GCTGTAGAGCGCACAGCACGGTAGTAAGACCTACGGCCCTGGTAT 990 
CATGGTTGTAGCCTCTTCCGTATTGCTCACATATCCACCGGTTTT 1035 
CTACATAAACAGTCTGAGTCCTGATAGTGGATATTATATCTTCCA 1080 
GGACCTAGTCTAGGTAGTAGTCGGCATTTGAAACGCCTAGTGGCA 1125 
AGAGATCGCTTAGCCTCCAGCCTGGCAATATCGCGGCTTCCTCAG 117 0 
GTTGTACCACGAATGATGATCTCAATTGTGCTTCCCCTGTCGTGA 1215 
ATTTGCTAGTGCGACGGGACTTGCCAGGCTTACGGCACCTACAAG 12 60 
TCGCGCCAGCCTTCTGACAGTGATTGTATGCAAGATCGTCATTAG 1305 
TTATGATTAAGCTTTGATAAACAAGAGCGCCACAGCCTTTCTTTA 1350 
ACTCCGACAACCTCAACGGTGACATGCATACCGCGTGACACTATT 13 95 
TCCCATGGTGTGAACACCATCAATGACTTAGAGTAGATAACCACT 14 4 0 
TGAAACTTCTAGAAATGTCCAAGAAACTACACTCAGTGTTTCATA 14 85 
GAAC TAAGACAAT G T T CAT T G AAGGAT GGGAT T T GAGACT CCGTA 1530 
CTGCTTCACCTCGGAAAATAAGCACTGTTTAGCACCCGTTAAGCC 157 5 
AAGTCCTTCAAACGTGGGGACGGATTTAACCAACAGCAGAGTGGA 1620 
TAAGCCTGTACTCTACTCATTGAATGTATATAATACATTGCTAGG 1665 
TACATACGCAGCTTTCAGGCACAGATAACGAAGATCTTAGGGTAG 1710 
ATTCCAAAACATCGGAAGGGGTCACAGATCGCACTAGCTACTATG 17 55 
CCATCCAGAGCCTCTTGCTAACCAAACAGAGCTAAGTCGCTTAAC 18 00 
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CCTTATTCAAAGAACACAGTTGTATTGTGCATCCGGGATCTAACT 18 4 5 
GTCTTGGACAAGCGTGTTCTGTATCCGTAACGGCTGGTGGTTTTG 18 90 
TAGGGTATGATAGAATGGTTGCACTTAAGGCCTGTCGACTAGGTA 1935 
AGCTTTTCCCAGGGAAGAATAAAACACCGCGGCTGCTTAGACAAG 198 0 
TGAGGCTTTCTTCTCCGTCAACAAACTGCCGTCTCACTAGTCCAA 2 025 
ACTTGGTCACGGACAACAGCCGAACTCAAACATTTAGCCTCAGGA 207 0 
TTCATCCCTAGCTTTAGGCCTACTCCTCGTCCCTTGACACCGGGA 21 1 5 
TGTAGTTCCTATCGCTTGCGTAGCTCTTTACTGCATGTGCCGAGC 2160 
TAAAGATAAAATCGGACTAAAGATTCGTTCCGGGAGCCGAATGCT 22 05 
TTCTCAAGCTCGTCGTGTTGCAGGGGATGGAAGACCTCCAGCGTA 22 50 
CGTCACGGTCTCTATCACTACGAATTTGCTGGGAAGGCTATTTGC 22 95 
ATTAATGTCAAGTCAATTATTAGGCCTAACAACACAAGTTTAACT 234 0 
AAAGATTGTGGATGGTTGACATTTGCCATATGTTGATATATAGTT 2385 
G AT AGC AAC AGCAC T T T GC AAT AGGAC AAT AAT AGC GAC T T GAC T 24 30 
T GAAAAT T CGCAAAGAACT GT T ATAAAT CATT AT ACCAT TAT CAT 24 7 5 
CATGGAGAACTTTCCCACTGAGTATTTTCTCAACACTTCTGTGCG 252 0 

MENFPTEY'FLNTSVR 
CCTTCTCGAGTACATTCGATACCGAGATAGCAATTATACCCGGGA 25 65 

L-LEYIRYRDS.NYTRE j 
AGAGCGTATCGAGAATTTGCACTATGCTTACAACAAGGCTGCTCA 2^10 

ERI ENLHYAYNKAAH 
TCACTTTGCTCAGCCACGACAACAGCAGCTGCTCAAGGTAGACCC 2 655 

HFAQPRQQQLLKVDP 
TAAGCGACTACAGGCTTCCCTCCAAACTATTGTTGGCATGGTGGT 27 00 

ATACAGTTGGGCAAAGGTCTCCAAAGAGTGTATGGCGGATCTATC 27 4 5 

YSWAKVSKECMADLS 
TATTCATTACACGTACACACTCGTTTTGGATGACAGCAGCGATGA 27 90 

IHYTYTLVLDDSSDD 
TCCGTATCCAGCCATGATGAACTATTTCAACGATCTTCAGGCTGG 2 835 

PYPAMMNYFNDLQ AG 
ACGAGAACAGGCCCACCCATGGTGGGCGCTTGTTAATGAGCACTT 2 8 8 0 

REQAHPWWALVNEHF 
TCCCAATGTCCTTCGACATTTTGGTCCCTTCTGCTCATTGAACCT 2 925 

PNVLRHFGPFCSLNL 
TATCCGCAGCACTCTTGACTGTAAGTACCCTGGCTCTATTATTTC 2 97 0 

I R S T L D 
ACCGCCTTAATAAGCTAACAGTGATGGAATTATAGTTTTTGAGGG 3015 

F F E G 



ATGCTGGATCGAGCAGTACAACTTTGGAGGATTTCCAGGATCTCA 30 60 

CWIEQYNFGGFPGSH 
TGACTATCCTCAGTTTCTTCGACGCATGAATGGCTTGGGTCACTG 3105 

DYPQFLRRMNGLGHC 
TGTCGGGGCTTCTTTGTGGCCCAAAGAGCAGTTTGATGAGAGAGG 3150 

VGA SLWPKEQFDERG 
TCTATTCCTT GAAAT CACATCAGCCATTGCTCAGATG GAG AAC T G 3195 

LFLEITSAIAQMENW 
GATGGTCTGGGTCAATGATCTCATGTCTTTCTACAAGGAGTTCGA 324 0 

MVWVNDL.M S FYKEFD 
TGATGAGCGTGACCAGATCAGTCTCGTCAAGAACTACGTCGTCTC 32 85 

DER DQ I S LVKNYVV S 
TGATGAGATCACTCTCCACGAAGCTTTAGAGAAGCTCACCCAGGA 3330 

DEITLHEALEKLTQD 
CACTCTACACTCGTCCAAGCAGATGGTAGCTGTCTTCTCTGACAA 3375 

T L H S'SKQMVAVFSDK 
GGACCCTCAGGTGATGGACACGATTGAGTGCTTCATGCACGGCTA 34 20 

DPQVMDT IECFMHGY 
TGTCACGTGGCACTTGTGCGATCACAGGTACCGTCTGAATGAGAT 34 65 

V TWH LCDHRYRLN EI 
C T AC GAAAAGGT C AAAGGAC AAAAGAC C GAG GACGCT CAGAAGT T 3510 

YEKVKGQKTEDAQKF 
CTGCAAGTTCTATGAGCAGGCTGCTAACGTCGGAGCCGTTTCGCC 3555 

CKFYEQAANVGAVS P 
CTCGGAurGGGuTTmCCHUL-rAiTuCu^AAL-rGG^ArtrtCrtT I k^u jduu 

S EWAY P P I AQLAN I R 
GTCCAAGGAT GT GAAGGAT GT GAAGGAT GTGAAGGAGAT T CAGAA 3 64 5 

SKDVKDV KDVKEIQ K 
GCCTCTGCTGAGCTCAATTGAGCTAGTGGAATGACCGACGGTGAG 3 6 90 

PLL SS IELVE . 
ATGGAAGTATGTTTTGCGGGTACTCGCTAGGAGAATACTGGTCGT 37 35 
TTATCATGATTACAAATAGCTTGGTTATGTTTTTATTAGCATTTA 37 8 0 
CAGTTGAACAAGGATAATTACTACTGAATAGGCAGCTGAAACTGA 38 25 
TGTCTGTAACTCCAGCCTGTTATTCCACTTGCCTGCAGGTCTTTG 38 7 0 
CATGGCCAAGTCATACATACCTGTTACGGTGTCGGTGCGACAGGG 3915 
CTATCCATACCCCGGCCCAGCCTGCAGTAGAGCAGGCGTCACGGC 3960 
CTGTAGTGCGCTGCGGGAATCTTCCACCCGTTCGGATGTGGGAAG 4 0 05 
TTTTGTTGTCCTCGGGGCTAACACATTCCAACCATTAATTGATCT 4 050 
TCAAAACGCTTGCATTTGCTCTATATGGCCGGCCTTGATCCTTGT 4 095 
ATATTTTCACCATCTGACATTTTCTGCACAAGGCGTACAGAAACC 414 0 
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ACACGAGGTAAAGTTTCATGGCCGCTTGGCCACTATTGGAAACAC 4185 

GACACACATGTTAAACTCTATCCTTGCATTATATTGTAACATCGC 4230 

CTAACATCTCCACGCACTATTCCTTTGCGTTCCTTATTCATCCTC 4275 

AACTGTATGCCAACCAACAATCATCAAATTATTATTGCAGTTAGT 432 0 

CATCATGGATTTCCCAAAGCCGAGGCAGGTTAGAGAGACGAGCCT 43 65 

GTTGATGTACTACCTGGACGTCGTGTTTTCTCTACAATGGATTAC 4 410 

CCCAAACAACAATTGTCTGGGCAAGAGAGAGTGGCTGTTGACTAT 4 4 55 

ACTAACCTCTGCTCGGCCTACGTACTATGCAACATTGTGCCTGGC 4500 

CCTCCTTTATAAAGAATCCCTCTCAAGCCCTTGCAGAGCCGAACA 454 5 

AGCGGTAGTATGGAAGAGAGAAAAGACCTACTACTACATTCTTGC 4 5 90 

GCTCCAAGAGTCTCAGAAGCTGTTGGGTGGACTCGACAAGACTTT 4 635 

TGGTATCACAAGGCTGAAGGGGACCGTCGTTGCCCTTGCTTGCAT 4 68 0 

GATCCAGCTCATCGGGTTTGAGGTAAGACGAATCCAGAACGGTCA 47 25 

CAATGTTCAATACCCGATCTATAATTATCATTGGAGACTAACGCA 47 7 0 

TTTGGACAGTCTTCGCACTTAAGTAGGGGAGATTGGCGCGTTCAC 4 815 

CTCCTTGCAGCCAACACACTCATTCCTGTGTTGGTCGAGGGTTGG 4 8 60 

TCCACAGCTTTGCAATCAGGGCCTCCAGCCACTTCAATCTGGTGT 4 905 

GAGTTGGATGATTCGGATTTCGGCTCAACTGAAGATCAAAATTCC 4 950 

TTGAGCTTCGAATATCTTGGTGCTTTGAGATTCTTGTCAAACTCC 4 995 

CTGGCGACAACCGGTATCTTATCGTGCATATCTGTTGGCCCATCA 504 0 

GCACCATTCGAAGATTATGGTCACCTCTTAGACCAGCCAGGCCTC 508 5 

ATACAGATGGATGAGGTGCTAGGGTGCAAGAACTGGGCCATGCTG 5130 

ACTATACTCGAAGTGGGTAAGCTGGACCGGTGGAAGCGCCAGGAG 517 5 

CAAGAGCACAACCGTTTGAGCCTAAAGACACTCGCTAGGCGTGCA 5220 

ATGATGATAGAGGACATGTTGACAGACGAGCTACAAAAGCTTCCG 5265 

GGAAGCGAGACACTGCCTGATCTCATCAACCATATTTACGCCGCC 5310 

TCCATTATGACATACCTGCATACAGTAGTTTCAGGACTCAATCCC 5355 

AACCTTTCAGAGGTCCAGGATAGTGTGAACGCAACGATTCTATTG 54 00 

TTGGAGAGACTCCCAGATCTGCAAGCTGTCGCGTCTGTTACTTGG 54 4 5 

CCTTTGGCTGTCACAGGTTGCATGGCCTCGGAAAGTCATAAGGAC 54 90 

TTTTTCAGAAATACTCTGAGGTCCTATGACGCGACATTCACCTCG 5535 

TTAAAAAAGTATGATGGAACTCTTGAGGTTTTGGAAGACGCTTGG 5580 

AACAAACGAGAGATAGACAGAGAGTCTCCAATCAGGTGGGAGGAT 5625 

CTGATGGATCACCATGGGCTTCCAGTGCTCCTACTCTAGGGTTGG 5 67 0 

TATCATCCCCAGACACTCGTGCTACCAACACAGAGACTGTCTTTA 5715 

GTCTTTATTTTGCATACGCTACCTGATTCATGTAAGTTCGGTGTT 57 60 

CACTTGCCGACGATACATCCAGGGAAGTCTGACTAGTCAGTGCTT 5805 

ATGGTTCGATTCCTTTTGGCGTTATAAACCGGTTCTGTCATGAAG 5850 

CAAGATATGATTTCGATGAGAGGGAAGAGCGAACAACTATTCACA 58 95 

TGTAACTTAAATTATAGACTTTCAGTATAAACTTTCGATTATAAG 5 94 0 
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CCACACCTAATCTAAGTATATATATCCAATCAATTGTACCAAAAG 5 985 

TAGTCTGGAATCATGGTTGTCAATCGGTGCTGTGTTCCTCCATAT 6030 

TCTTGACATGATTTGACTTGTCCGGTCCGCGCGACACACGATGTT 607 5 

GATCATAATGAAGGAGTGTTGATTTTGAGTAGGAAAAGATATTGC 6120 

AGTTCCTTGTAAAGATCGTTCGGAACGAAACCCGGCTGGAGTATG 6165 

ATTTGTTCGTGGACCCGAAGTGCAAAAATGCCGGAATTAATGACA 6210 

GGCATTCTCTTCAGTTGGCTTGGGTTGAGATATTGGTCTGCGTCT 6255 

GTTGGAAAGCTGACATTGGATCTTCAACATGCTTTTGCCGCGACC 6300 

CAGATGGTTGCGCATAAGGCAGCGCTGACTCCCGAGTATGCGAAA 634 5 

ACCTCGAGCCACGAAACATCAGGGTCCATTTCCGTTGAGTCGATC 6390 

AATTTAGCGGCTGCGAGCATCTTGAGAGTTTTGGGATAAGTCTTT 64 35 

GAGTGGACAACAGTAATGTGATATGGTATGATCTGATGTCGTGTT 64 80 

CGTGTTGATGAGAATAAATTGTTGAGCTGATTCCCATCGGCTCTG 6525 

ACCAACAGTTAATATCTAAATTCTTCTACTATCTATGCACTATGG 6570 

ACTGGGGAGTCAACGTTGTTCGTTCTCTGGAGAGAGGCCTAAATG 6615 

ATCTTGAATTGGTGTGTAACTGAAACGTCAGTAGAAGGCCTGAAT 6660 

TCGCAAGCGCCGAACTTCCGGCCTACACTGCCACTGACTTTGCGG 67 05 

CTCAGCATTTAGATAGTGGGCTTCACAGCGGGTATTGTCTCTTCT 67 50 

GCAGCATTGCTACGGATTTATCGGCTTCAACAACCCTTGCTGAAC 67 95 

CAATGATGGGTTACATTGATGGGCATTCGTTTTTAAACTTTTGTC 68 4 0 

AGGTTGGCAGAGGCCTAAAATCTGCCGTCGGTGTGTGAGAGACCA 68 85 

TGAATCAGGCCCCTGCATTAATGTAGGGCATTTGCTAGCCCGCGG 6930 
C AAGAGC G CAGAAAGC 694 6 
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